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® Verfahren zur Hemmung der Expression eines Ziegens 
® Die Erfindung betnfft ein Verfahren zur Hemmung der 

Expression eines Zielgens in einer Zelle, umfassend die 

folgenden Schritte: 

Einfuhren mindestens eines Oligoribonukleotids (dsRNA 
I) in einer zur Hemmung der Expression des Zielgens aus- 
reichenden Menge, 

wobei das Oligoribonukleotid (dsRNA I} eine doppelstran- 
gige aus hochstens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotid- 
paaren gebtldete Struktur aufweist, und wobei ein Strang 
(S1) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (SI) der 
doppelstrangigen Struktur komplementar zum Zielgen 
ist, 

und wobei zumindest ein Ende (E1) des Oligoribonukleo- 
tids (dsRNA I) einen aus 1 bis 4 Nukleotiden gebildeten 
einzelstrangigen Abschnitt aufweist. 
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Patentanspriiche 

1. Verfahren zur Hemmung der Expression eines Zielgens in einer Zelle umfassend die folgenden Schritte: 
Einfuhren mindestens eines Oligoribonukleotids (dsRNA I) in einer zur Hemmung der Expression des Zielgens 
ausreichenden Menge, 

wobei das Oligoribonukleotid (dsRNA I) eine doppelstrangige aus hochstens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotid- 
paaren gebildete Struktur aufweist, und wobei ein Strang (SI) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (SI) der 
doppeistrangigen Struktur kompiementar zum Zieigen ist, 

und wobei zumindest ein Ende (El) des Oligoribonukleotids (dsRNA I) einen aus 1 bis 4 Nukleotiden gebildeten 
einzelstrangigen Abschnitt aufweist. 

2. Verfahren nach Anspruch 1, wobei zumindest ein Ende (El, E2) zumindest ein nicht nach Watson & Crick ge- 
paartes Nukleotid aufweist. 

3. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei beide Enden (El, E2) ungepaarte Nukleotide auf- 
weisen, 

4. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Ende (El) das 3'-Ende eines Strangs der dop- 
peistrangigen Struktur ist. 

5. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei zumindest ein weiteres, vorzugsweise entspre- 
chend dem Oligoribonukleotid (dsRNA I) nach einem der vorhergehenden Anspruche ausgebildetes, Oligoribonu- 
kleotid (dsRNA II) in die Zelle eingefuhrt wird, 

wobei ein Strang (SI) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (SI) der doppeistrangigen Struktur des Oligoribo- 
nukleotids (dsRNA I) kompiementar zu einem ersten Bereich (B 1) des Zielgens ist, 

und wobei ein Strang (S2) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (S2) der doppeistrangigen Struktur des weite- 
ren Oligoribonukleotids (dsRNA IE) kompiementar zu einem zweiten Bereich (B2) des Zielgens ist. 

6. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das weitere Oligoribonukleotid (dsRNA H) eine 
doppelstangige aus mindestens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotidpaaren gebildete Struktur aufweist. 

7. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 5, wobei das Oligoribonukleotid (dsRNA I) und/oder das weitere Oli- 
goribonukleotid (dsRNA II) eine doppelstrangige aus weniger als 25 aufeinanderfolgenden Nukleotidpaaren gebil- 
dete Struktur aufweist/en. 

8. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei der erste (Bl) und der zweite Bereich (B2) ab- 
schnittsweise iiberlapperi oder aneinandergrenzen. 

9. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei der erste (B 1) und der zweite Bereich (B2) vonein- 
ander beabstandet sind. 

10. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die Zelle vor dem Einfuhren des/der Oligoribo- 
nukleotids/e (dSRNA I, dsRNA II) mit Interferon behandelt wird. 

11. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA 
H) in micellare Strukturen, vorzugsweise in Liposomen, eingeschlossen wird/werden. 

12. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA 
II) in virale naturliche Kapside oder in auf chemischem oder enzymatischem Weg hergestellte kunstliche Kapside 
oder davon abgeleitete Strukturen eingeschlossen wird/werden. 

13. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Zieigen eine der Sequenzen SQ001 bis 
SQ140 des Sequenzprotokolls aufweist, 

14. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Zieigen aus der folgenden Gruppe ausge- 
wahlt ist: Onkogen, Cytokin-Gen, Id-Protein-Gen, Entwicklungsgen, Priongen. 

15. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Zieigen in pathogenen Organismen, vorzugs- 
weise in Plasmodien, exprimiert wird. 

16. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Zieigen Bestandteil eines Virus oder Viroids 
ist. 

17. Verfahren nach Anspruch 16, wobei das Virus ein humanpathogenes Virus oder Viroid ist. 

18. Verfahren nach Anspruch 17, wobei das Virus oder Viroid ein tier- oder pflanzenpathogenes Virus oder Viroid 
ist. 
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19. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei ungepaarte Nukleotide durch Nukleosidthiophos- 
phate substituiert sind. 

20. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die doppelstrangige Struktur durch eine chemi- 
sche Verkniipfung der beiden Strange stabilisiert wird. 

2 1 . Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verkniipfung durch eine kovalente 5 
oder ionische Bindung, eine Wasserstoffbriickenbindung, hydrophobe Wechselwirkungen, vorzugsweise van-der- 
Waals- oder Stapelungswechselwirkungen, oder durch MetaMonenkoordination gebildet wird. 

22. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung in der Nahe des ei- 
nen oder in der Nahe der beiden Enden (El, E2) gebildet ist 

23. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung mittels einer oder 10 
mehrerer Verbindungsgruppen gebildet wird, wobei die Verbindungsgruppen vorzugsweise Poly-(oxyphosphini- 
cooxy-l,3-propandiol)- und/oder Polyethyienglycol-Ketten sind. 

24. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung durch Purinanaloga 
gebildet wird. 

25. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung durch Azabenzolein- 15 
heiten gebildet wird. 

26. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung durch anstelle von 
Nukleotiden benutzte verzweigte Nukleotidanaloga gebildet wird. 

27. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei zur Herstellung der chemischen Verknupfung 
mindestens eine der folgenden Gruppen benutzt wird: Methylenblau; bifunktionelle Gruppen, vorzugsweise Bis-(2- 20 
chlorethyl)-amin; N-acetyl-N'-(p-glyoxyl-benzoyl>-cystamin; 4-Thiouracil; Psoralen. 

28. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verknupfung durch in der Nahe 
der Enden (El, E2) des doppelstrangigen Bereichs angebrachte Thiophosphoryl-Gruppen gebildet wird. 

29. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die chemische Verkniipfung durch in der Nahe 
der Enden (El, E2) befindliche Tripelheiix-Bindungen hergestellt wird. 25 

30. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA 
II) an mindestens ein von einem Virus stammendes, davon abgeleitetes oder ein synthetisch hergestelltes virales 
Hullprotein gebunden, damit assoziiert oder davon umgeben wird/werden. 

31. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Hullprotein vom Polyomavirus abgeleitet ist. 

32. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das Hullprotein das Virus-Protein 1 (VP1) und/ 30 
oder das Virus-Protein 2 (VP2) des Polyomavirus enthalt. 

33. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei bei Bildung eines Kapsids oder kapsidartigen Ge- 
bildes aus dem Hullprotein die eine Seite zum Inneren des Kapsids oder kapsidartigen Gebildes gewandt ist 

34. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA 

IT) zum primaren oder prozessierten RNA-Transkript des Zielgens komplementar ist/sind. 35 

35. Verfahren nach einem der vorhergehenden Anspruche, wobei die Zelle eine Vertebratenzelle oder eine mensch- 
liche Zelle ist. 

36. Verwendung eines Oligoribonukleotids (dsRNA I) zur Hemmung der Expression eines Zielgens in einer Zelle, 
wobei das Oligoribonukleotid (dsRNA I) eine doppelstrangige aus hochstens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotid- 
paaren gebildete Struktur aufweist, wobei ein Strang (SI) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (SI) der dop- 40 
pelstrangigen Struktur komplementar zum Zielgen ist, und wobei zumindest ein Ende (El) des Oligoribonukleotids 
(dsRNA I) einen aus 1 bis 4 Nukleotiden gebildeten einzelstrangigen Abschnitt aufweist. 

37. Verwendung nach Anspruch 36, wobei zumindest ein Ende (El, E2) zumindest ein nicht nach Watson & Crick 
gepaartes Nukleotid aufweist. 

38. Verwendung nach einem der Anspruche 36 oder 37, wobei beide Enden (El, E2) ungepaarte Nukleotide auf- 45 
weist. 

39. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 38, wobei das Ende (El) das 3-Ende eines Strangs der doppel- 
strangigen Struktur ist. 

40. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 39, wobei zumindest ein weiteres, vorzugsweise entsprechend 
dem Oligoribonukleotid (dsRNA I) nach einem der vorhergehenden Anspruche ausgebildetes, Oligoribonukleotid 50 
(dsRNA II) in die Zelle eingefuhrt wird, wobei ein Strang (SI) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (S 1) der 
doppelstrangigen Struktur des Oligohukleotids komplementar zu einem ersten Bereich (Bl) des Zielgens ist, und 
wobei ein Strang (S2) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (S2) der doppelstrangigen Struktur des weiteren 
Oligonukleotids (dsRNA II) komplementar zu einem zweiten Bereich (B2) des Zielgens ist. 

41. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 40, wobei das weitere Oligoribonukleotid eine doppelstangige 55 
aus mindestens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotidpaaren gebildete Struktur aufweist 

42. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 40, wobei das Oligoribonukleotid und/oder das weitere Oligo- 
ribonukleotid eine doppelstangige aus weniger als 25 aufeinanderfolgenden Nukleotidpaaren gebildete Struktur 
aufweist/en. 

43. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 42, wobei der erste (Bl) und der zweite Bereich (B2) abschnitts- 60 
weise uberlappen oder aneinandergrenzen. 

44. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 43, wobei der erste (Bl) und der zweite Bereich (B2) voneinan- 
der beabstandet sind. 

45. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 44, wobei die Zelle vor dem Einfuhren des/der Oligoribonukleo- 
tids/e mit Interferon behandelt wird. 65 

46. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 45, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA II) in 
micellare Strukturen, vorzugsweise in Liposomen, eingeschlossen wird/werden. 

47. Verwendung nach einem der Anspruche 36 bis 46, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA II) in 
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virale natiirliche Kapside oder in auf chemischem oder enzymatischem Weg hergestelite kunstliche Kapside cxler 
davon abgeleitete Strukturen eingeschlossen wird/werden. 

48. Verwendung nach einem der Anspriiche 36, bis 47, wobei das Zielgen eine der Sequenzen SQ001 bis SQ140 
des Sequenzprotokolls aufweist 

49. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 48, wobei das Zielgen aus der folgenden Gruppe ausgewahlt ist: 
Onkogen, Cytokin-Gen, Id-Protein-Gen, Entwicklungsgen, Priongen. 

50. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 49, wobei das Zielgen in pathogenen Organismen, vorzugsweise 
in Plasmodien, exprimiert wird. 

51. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 50, wobei das Zielgen Bestandteil eines Virus oder Viroids ist. 

52. Verwendung nach Anspruch 51, wobei das Virus ein humanpathogenes Virus oder Viroid ist 

53. Verwendung nach Anspruch 52, wobei das Virus oder Viroid ein tier- oder pflanzenpathogenes Virus oder Vi- 
roid ist. 

54. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 53, wobei ungepaarte Nukleotide durch Nukleosidthiophosphate 
substituiert sind. 

55. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 54, wobei die doppelstrangige Struktur durch eine chemische 
Verknupfung der beiden Strange stabiiisiert wird. 

56. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 55, wobei die chemische Verknupfung durch eine kovalente 
oder ionische Bindung, eine Wasserstoffbriickenbindung, hydrophobe Wechselwirkungen, vorzugsweise van-der- 
Waals- oder Stapelungs wechselwirkungen, oder durch MetalUonenkoordination gebildet wird. 

57. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 56, wobei die chemische Verknupfung in der Nahe des einen 
oder in der Nahe der beiden Enden (E 1 , E2) gebildet ist, 

58. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 57, wobei die chemische Verknupfung mittels einer oder meh- 
rerer Verbindungsgruppen gebildet wird, wobei die Verbindungsgruppen vorzugsweise Poly-(oxyphosphinicooxy- 
1,3-propandiol)- und/oder Polyethylengiycol-Ketten sind. 

59. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 58, wobei die chemische Verknupfung durch Purinanaloga ge- 
bildet ist. 

60. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 59, wobei die chemische Verknupfung durch Azabenzoleinhei- 
ten gebildet ist 

61. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 60, wobei die chemische Verknupfung durch ansteile von Nu- 
kleotiden benutzte verzweigte Nukleotidanaloga gebildet ist. 

62. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 61, wobei zur Herstellung der chemischen Verknupfung minde- 
stens eine der folgenden Gruppen benutzt wird: Methylenblau; bifunktionelle Gruppen, vorzugsweise Bis-(2-chlo- 
rethyl)-amin; N-acetyl-N'-^glyoxyl-benzoyO-cystarnin; 4-Thiouracil; Psoralen. 

63 . Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 62, wobei die chemische Verknupfung durch in der Nahe der En- 
den des doppelstrangigen Bereichs angebrachte Thiophosphoryl-Gruppen gebildet wird. 

64. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 63, wobei die chemische Verknupfung durch in der Nahe der En- 
den (El , E2) befindliche Tripelhelix-Bindungen gebildet isL 

65. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 64, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA II) an 
mindestens ein von einem Virus stammendes, davon abgeleitetes oder ein synthetisch hergestelltes virales Hullpro- 
tein gebunden, damit assoziiert oder davon umgeben ist. 

66. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 65, wobei das Hiillprotein vom Polyomavirus abgeleitet ist 

67. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 66, wobei das Hiillprotein das Virus-Protein 1 (VP1) und/oder 
das Virus-Protein 2 (VP2) des Polyomavirus enthalt 

68. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 67, wobei bei BUdung eines Kapsids oder kapsidartigen Gebil- 
des aus dem Hiillprotein die eine Seite zum Inneren des Kapsids oder kapsidartigen Gebildes gewandt ist. 

69. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 68, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, dsRNA E) 
zum primaren oder prozessierten RNA-Transkript des Zielgens komplementar ist. 

70. Verwendung nach einem der Anspriiche 36 bis 67, wobei die Zelle eine Vertebratenzelle oder eine menschliche 
Zelle ist. 

71. Oligoribonukleotid (dsRNA I) mit einer doppelstrangigen aus hdchstens 49 aufeinanderfolgenden Nukleotid- 
paaren gebildeten Struktur, wobei ein Strang (SI) oder zumindest ein Abschnitt des Strangs (S 1) der doppelstrangi- 
gen Struktur komplementar zu einem Zielgen ist, wobei zumindest ein Ende (El) des Oligoribonukleotids (dsRNA 
I) einen aus 1 bis 4 Nukleotiden gebildeten einzelstrangigen Abschnitt aufweist, und wobei die Sequenz des Ziel- 
gens eine der Sequenzen SQ001 bis SQ140 des Sequenzprotokolls ist 

72. Oligoribonukleotid nach Anspruch 71, wobei zumindest ein Ende (El, E2) zumindest ein nicht nach Watson & 
Crick gepaartes Nukleotid aufweist. 

73. Oligoribonukleotid nach einem der Anspriiche 71 und 72, wobei beide Enden (El, E2) ungepaarte Nukleotide 
aufweisen. 

74. Oligoribonukleotid nach einem der Anspriiche 71 bis 73, wobei das Ende (El) das 3-Ende eines Strangs oder 
beider Strange der doppelstrangigen Struktur ist 

75. Oligoribonukleotid nach einem der Anspriiche 71 bis 74, wobei das Zielgen aus der folgenden Gruppe ausge- 
wahlt ist: Onkogen, Cytokin-Gen, Id-Protein-Gen, Entwicklungsgen, Priongen. 

76. Oligoribonukleotid nach einem der Anspriiche 71 bis 75, wobei das Zielgen in pathogenen Organismen, vor- 
zugsweise in Plasmodien, exprimiert wird, 

77. Oligoribonukleotid nach einem der Anspriiche 71 bis 76, wobei das Zielgen Bestandteil eines Virus oder Vi- 
roids ist. 

78. Oligoribonukleotid nach Anspruch 77, wobei das Virus ein humanpathogenes Virus oder Viroid ist 

79. Oligoribonukleotid nach Anspruch 17, wobei das Virus oder Viroid ein tier- oder pflanzenpathogenes Virus 
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oder Viroid ist. 

80. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 79, wobei ungepaarte Nukleotide durch Nukleosidthio- 
phosphate substituiert sind. 

8 1 . Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 7 1 bis 80, wobei die doppelstrangige Struktur durch eine chemi- 
sche Verknupfung der beiden Strange stabilisiert ist. 

82. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 81, wobei die chemische Verknupfung durch eine kova- 
lente oder ionische Bindung, eine Wasserstoffbruckenbindung, hydrophobe Wechselwirkungen, vorzugsweise van- 
der-Waals- oder Stapelungswechseiwirkungen, oder durch Metall-Ionenkoordination gebildet ist 

83. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 7 1 bis 82, wobei die chemische Verknupfung in der Nahe des ei- 
nen oder in der Nahe der beiden Enden gebildet ist. 

84. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 83, wobei die chemische Verknupfung mittels einer oder 
mehrerer Verbindungsgruppen gebildet wird, wobei die Verbindungsgruppen vorzugsweise Poly-(oxyphosphini- 
cooxy-l,3-propandiol>- und/oder Polyethylenglycol-Ketten sind. 

85. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 84, wobei die chemische Verknupfung durch Purinana- 
loga gebildet ist. 

86. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 7 1 bis 85, wobei die chemische Verknupfung durch Azabenzol- 
einheiten gebildet ist. 

87. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 86, wobei die chemische Verknupfung durch anstelle von 
Nukleotiden benutzte verzweigte Nukleotidanaloga gebildet ist 

88. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 87, wobei zur Herstellung der chemischen Verknupfung 
mindestens eine der folgenden Gruppen benutzt wird: Methylenblau; bifunktioneile Gruppen, vorzugsweise Bis-(2- 
chlorethyl>amin; N-acetyl-N-(p-glyoxyi-benzoyl}-cystamin; 4-Thiouracil; Psoralen. 

89. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 88, wobei die chemische Verknupfung durch in der Nahe 
der Enden (El, E2) des doppelstrangigen Bereichs angebrachte Thiophosphoryl-Gruppen gebildet ist. 

90. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 89, wobei die chemische Verknupfung durch in der Nahe 
der Enden (El, E2) befindliche Tripelhelix-Bindungen hergestellt ist. 

91. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 90, wobei die Oligoribonukleotid (dsRNA I, dsRNA H) 
an mindestens ein von einem Virus stammendes, davon abgeleitetes oder ein synthetisch hergestelltes virales Hull- 
protein gebunden, damit assoziiert oder davon umgeben ist. 

92. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 91, wobei das Hullprotein vom Polyomavirus abgeleitet 
ist. 

93. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 92, wobei das Hullprotein das Virus-Protein 1 (VP1) und/ 
oder das Virus-Protein 2 (VP2) des Polyomavirus enthalt. 

94. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 93, wobei bei Bildung eines Kapsids oder kapsidartigen 
Gebildes aus dem Hullprotein die eine Seite zum Inneren des Kapsids oder kapsidartigen Gebildes gewandt ist. 

95. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 94, wobei die Oligoribonukleotid (dsRNA I, dsRNA II) 
zum primaren oder prozessierten RNA-IYanskript des Zielgens komplementar ist. 

96. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 95, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dsRNA I, 
dsRNA II) in micellare Strukturen, vorzugsweise in Liposomen, eingeschlossen ist 

97. Oligoribonukleotid nach einem der Anspruche 71 bis 96, wobei das/die Oligoribonukleotid/e (dSRNA I, 
dsRNA II) in virale natiirliche Kapside oder in auf chemischem oder enzymatischem Weg hergestellte kiinsdiche 
Kapside oder davon abgeleitete Strukturen eingeschlossen wird/werden. 

98. Kitumfassend 

mindestens ein Oligoribonukleotid (dsRNA I) nach einem der vorhergehenden Anspruche und 
mindestens ein weiteres Oligoribonukleotid (dsRNA II) mit einer doppelstrangigen aus mindestens 49 aufeinander- 
folgenden Nukleotidpaaren gebildeten Struktur, wobei ein Strang oder zumindest ein Abschnitt des Strangs der dop- 
pelstrangigen Struktur komplementar zum Zielgen ist, 
und/oder 
Interferon. 

99. Kit nach Anspruch 98, wobei zumindest ein Ende (El) des weiteren Oligoribonukleotids (dsRNA II) zumindest 
einen aus 1 bis 4 Nukleotiden gebildeten einzelstrangigen Abschnitt aufweist. 
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